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Digitale DNA

Description

Heute sind wir in der Wissenschaft und Technologie, wo wir Menschen das, was die Natur
bereits geleistet hat, verdoppeln und dann verbessern kénnen. Auch wir kdnnen das
Anorganische in das Organische verwandeln. Auch wir kdnnen Genome lesen und
interpretieren, aber auch modifizieren. Und auch wir kdnnen genetische Vielfalt schaffen,
indem wir die betrachtliche Summe dessen, was die Natur bereits hervorgebracht hat,
erganzen.

~ Dr. George Church

Exzerpt aus dem Buch ,Storing Digital Binary Data in Cellular DNA: The New Paradigm*” (2020)
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Alle Religionen glauben an Wunder, aber sie kommen zu zufélligennZeiten, und oft nur
nachh einem echten Gebet. Gott mit den menschlichen Genen zu spielen ist die Mutter
aller Wunder. Das Schneiden undd Einfigen vonnDNA ist einnwahrer “game changer” in
der Genrevolution. Die Menschen, die heute in der Genetik forschen, zéhlen sich zu den
Glucklichen. Sie zelebrieren eine neue Technik, die in jeder Hinsicht revolutionar ist.

All religions believe in miracles, but they come at random times, and often only after a
genuine prayer.Playing God with human genes is the mother of all miracles. Editingdcutting
and pastingdDNA is atrue “game changer” in the gene revolution. The people who are
doing research in genetics today countthemselves among the lucky ones. They are
celebrating a new technique that is, by all counts,revolutionary. The cause of their
uncharacteristic giddiness is a remarkably reliable method of editingthe human genome.
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